
PLASMID MAPS 

Plasmid map for aECM protein (FN910m): 

 

 

 

 

 

 

 

   

KanR 1375...563

M13 origin 12...467
F1 ori 29...335

ColE1 origin 1421...2103LacO 5003...5025
T7 4984...5003

FN910m 6640...5071

FN910m
6798 bp



  5071 ATGATGGCTAGCATGACTGGTGGACAGCAAATGGGTCACCACCACCACCACCACCATGATGATGATGATAAACTCGACGTGCCAGGCATTGGTGTGCCTG 5170
       M  M  A  S  M  T  G  G  Q  Q  M  G  H  H H H H H H D D D D K L D V P G I  G  V  P  G
       TACTACCGATCGTACTGACCACCTGTCGTTTACCCAGTGGTGGTGGTGGTGGTGGTACTACTACTACTATTTGAGCTGCACGGTCCGTAACCACACGGAC
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       FN910m

  5171 GAATTGGAGTTCCAGGGAAAGGTGTTCCGGGTATCGGGGTGCCGGGCATTGGTGTCCCGGGAATTGGCGTCCCGGGTATTGGCGTGCCGGGGAAAGGCGT 5270
         I  G  V  P  G  K  G  V  P  G  I  G  V P G I G V P G I G V P G I G V P G  K  G  V 
       CTTAACCTCAAGGTCCCTTTCCACAAGGCCCATAGCCCCACGGCCCGTAACCACAGGGCCCTTAACCGCAGGGCCCATAACCGCACGGCCCCTTTCCGCA
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       FN910m

  5271 GCCGGGTATCGGCGTTCCGGGCATTGGAGTACCGGGCATCGGCGTACCTGGTATCGGCGTGCCAGGTAAAGGCGTGCCGGGCATTGGTGTACCAGGGATT 5370
        P  G  I  G  V  P  G  I  G  V  P  G  I  G V P G I G V P G K G V P G I G V  P  G  I  
       CGGCCCATAGCCGCAAGGCCCGTAACCTCATGGCCCGTAGCCGCATGGACCATAGCCGCACGGTCCATTTCCGCACGGCCCGTAACCACATGGTCCCTAA
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       FN910m

  5371 GGGGTCCCTGGTATCGGTGTTCCGGGTATCGGCGTCCCAGGTAAAGGCGTCCCGGGTATTGGGGTTCCGGGAATTGGTGTACCAGGAATTGGTGTTCCTG 5470
       G  V  P  G  I  G  V  P  G  I  G  V  P  G K G V P G I G V P G I G V P G I  G  V  P  G
       CCCCAGGGACCATAGCCACAAGGCCCATAGCCGCAGGGTCCATTTCCGCAGGGCCCATAACCCCAAGGCCCTTAACCACATGGTCCTTAACCACAAGGAC
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       FN910m

  5471 GCATCGGGGTCCCGGGAAAAGGTGTACCGGGCATTGGAGTACCTGGAATTGGCGTTCCAGGCATTGGTGTTCCGGGAATTGGCGTTCCGGGCAAGGGAGT 5570
         I  G  V  P  G  K  G  V  P  G  I  G  V P G I G V P G I G V P G I G V P G  K  G  V 
       CGTAGCCCCAGGGCCCTTTTCCACATGGCCCGTAACCTCATGGACCTTAACCGCAAGGTCCGTAACCACAAGGCCCTTAACCGCAAGGCCCGTTCCCTCA
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       FN910m

  5571 TCCGGGTATCGGTGTACCAGGTATTGGCGCTAGCTTCGGCCTGGATTCGCCGACGGGCATTGATTTTAGCGATATCACAGCGAATAGCTTTACCGTGCAT 5670
        P  G  I  G  V  P  G  I  G  A  S  F  G  L D S P T G I D F S D I T A N S F  T  V  H  
       AGGCCCATAGCCACATGGTCCATAACCGCGATCGAAGCCGGACCTAAGCGGCTGCCCGTAACTAAAATCGCTATAGTGTCGCTTATCGAAATGGCACGTA
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       FN910m

  5671 TGGATTGCACCGCGTGCGACCATTACTGGCTATCGTATCCGCCATCATCCGGAACATTTTTCAGGCCGCCCACGTGAGGATCGTGTTCCGCATAGCCGTA 5770
       W  I  A  P  R  A  T  I  T  G  Y  R  I  R H H P E H F S G R P R E D R V P  H  S  R  N
       ACCTAACGTGGCGCACGCTGGTAATGACCGATAGCATAGGCGGTAGTAGGCCTTGTAAAAAGTCCGGCGGGTGCACTCCTAGCACAAGGCGTATCGGCAT
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       FN910m

  5771 ATTCGATTACTCTGACCAATCTGACCCCAGGTACAGAATACGTGGTGAGCATTGTTGCCCTGAACGGGCGTGAAGAGTCACCGCTGCTGATTGGTCAGCA 5870
         S  I  T  L  T  N  L  T  P  G  T  E  Y V V S I V A L N G R E E S P L L I  G  Q  Q 
       TAAGCTAATGAGACTGGTTAGACTGGGGTCCATGTCTTATGCACCACTCGTAACAACGGGACTTGCCCGCACTTCTCAGTGGCGACGACTAACCAGTCGT
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       FN910m

  5871 GAGCACTGTGTCGGATGTTCCGCGTGATCTGGAAGTTGTCGCCGCTACACCGACCTCGCTGCTGATTTCGTGGGACGCCCCGGCAGTCACGGTGCGTTAC 5970
        S  T  V  S  D  V  P  R  D  L  E  V  V  A A T P T S L L I S W D A P A V T  V  R  Y  
       CTCGTGACACAGCCTACAAGGCGCACTAGACCTTCAACAGCGGCGATGTGGCTGGAGCGACGACTAAAGCACCCTGCGGGGCCGTCAGTGCCACGCAATG
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       FN910m

  5971 TATCGTATCACCTACGGCGAGACTGGAGGGAACTCCCCGGTTCAGGAATTTACGGTGCCAGGCTCAGCGTCCACGGCAACTATTAGCGGCCTGGCTCCAG 6070
       Y  R  I  T  Y  G  E  T  G  G  N  S  P  V Q E F T V P G S A S T A T I S G  L  A  P  G
       ATAGCATAGTGGATGCCGCTCTGACCTCCCTTGAGGGGCCAAGTCCTTAAATGCCACGGTCCGAGTCGCAGGTGCCGTTGATAATCGCCGGACCGAGGTC
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       FN910m

  6071 GGGTGGATTATACGATCACGGTCTATGCAGTCACGGGTCGCGGAGATTCTCCTGCGTCTAGTGCCCCGATCAGCATCAATTATCGTACCGCTAGCGTGCC 6170
         V  D  Y  T  I  T  V  Y  A  V  T  G  R G D S P A S S A P I S I N Y R T A  S  V  P 
       CCCACCTAATATGCTAGTGCCAGATACGTCAGTGCCCAGCGCCTCTAAGAGGACGCAGATCACGGGGCTAGTCGTAGTTAATAGCATGGCGATCGCACGG
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       FN910m

  6171 AGGAATTGGGGTCCCGGGTATTGGCGTCCCGGGCAAAGGTGTCCCGGGCATCGGTGTCCCGGGTATTGGCGTTCCGGGGATCGGAGTCCCGGGGATTGGC 6270
        G  I  G  V  P  G  I  G  V  P  G  K  G  V P G I G V P G I G V P G I G V P  G  I  G  
       TCCTTAACCCCAGGGCCCATAACCGCAGGGCCCGTTTCCACAGGGCCCGTAGCCACAGGGCCCATAACCGCAAGGCCCCTAGCCTCAGGGCCCCTAACCG



       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       FN910m

  6271 GTGCCGGGCAAAGGTGTTCCGGGCATTGGTGTTCCGGGCATCGGTGTGCCAGGAATCGGGGTACCAGGTATCGGCGTACCGGGCAAAGGGGTCCCAGGTA 6370
       V  P  G  K  G  V  P  G  I  G  V  P  G  I G V P G I G V P G I G V P G K G  V  P  G  I
       CACGGCCCGTTTCCACAAGGCCCGTAACCACAAGGCCCGTAGCCACACGGTCCTTAGCCCCATGGTCCATAGCCGCATGGCCCGTTTCCCCAGGGTCCAT
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       FN910m

  6371 TTGGCGTGCCGGGAATTGGAGTGCCAGGGATTGGCGTACCAGGCATTGGGGTGCCTGGCAAAGGCGTGCCGGGTATTGGAGTGCCGGGGATTGGTGTTCC 6470
         G  V  P  G  I  G  V  P  G  I  G  V  P G I G V P G K G V P G I G V P G I  G  V  P 
       AACCGCACGGCCCTTAACCTCACGGTCCCTAACCGCATGGTCCGTAACCCCACGGACCGTTTCCGCACGGCCCATAACCTCACGGCCCCTAACCACAAGG
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       FN910m

  6471 GGGGATTGGTGTACCGGGGATCGGCGTACCTGGCAAAGGTGTTCCGGGTATTGGCGTACCGGGCATTGGTGTACCGGGTATTGGCGTGCCTGGGATTGGC 6570
        G  I  G  V  P  G  I  G  V  P  G  K  G  V P G I G V P G I G V P G I G V P  G  I  G  
       CCCCTAACCACATGGCCCCTAGCCGCATGGACCGTTTCCACAAGGCCCATAACCGCATGGCCCGTAACCACATGGCCCATAACCGCACGGACCCTAACCG
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       FN910m

  6571 GTGCCTGGCAAGGGGGTCCCGGGCATTGGCGTGCCGGGCATCGGCGTACCGCTCGAGTAATAA 6633
       V  P  G  K  G  V  P  G  I  G  V  P  G  I G V P L E * *
       CACGGACCGTTCCCCCAGGGCCCGTAACCGCACGGCCCGTAGCCGCATGGCGAGCTCATTATT
       <<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<<
       FN910m



Plasmid map for aECM protein (FN10m): 

 

 

 

 

 

 

 

   

T7 4984...5003
LacO 5003...5025

FN10m 5071...6363

FN10m
6528 bp

F1 ori 29...335
M13 origin 12...467

KanR 1375...563

ColE1 origin 1421...2103



  5071 ATGATGGCTAGCATGACTGGTGGACAGCAAATGGGTCACCACCACCACCACCACCATGATGATGATGATAAACTCGACGTGCCAGGCATTGGTGTGCCTG 5170
       M  M  A  S  M  T  G  G  Q  Q  M  G  H  H H H H H H D D D D K L D V P G I  G  V  P  G
       TACTACCGATCGTACTGACCACCTGTCGTTTACCCAGTGGTGGTGGTGGTGGTGGTACTACTACTACTATTTGAGCTGCACGGTCCGTAACCACACGGAC
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       FN10m

  5171 GAATTGGAGTTCCAGGGAAAGGTGTTCCGGGTATCGGGGTGCCGGGCATTGGTGTCCCGGGAATTGGCGTCCCGGGTATTGGCGTGCCGGGGAAAGGCGT 5270
         I  G  V  P  G  K  G  V  P  G  I  G  V P G I G V P G I G V P G I G V P G  K  G  V 
       CTTAACCTCAAGGTCCCTTTCCACAAGGCCCATAGCCCCACGGCCCGTAACCACAGGGCCCTTAACCGCAGGGCCCATAACCGCACGGCCCCTTTCCGCA
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       FN10m

  5271 GCCGGGTATCGGCGTTCCGGGCATTGGAGTACCGGGCATCGGCGTACCTGGTATCGGCGTGCCAGGTAAAGGCGTGCCGGGCATTGGTGTACCAGGGATT 5370
        P  G  I  G  V  P  G  I  G  V  P  G  I  G V P G I G V P G K G V P G I G V  P  G  I  
       CGGCCCATAGCCGCAAGGCCCGTAACCTCATGGCCCGTAGCCGCATGGACCATAGCCGCACGGTCCATTTCCGCACGGCCCGTAACCACATGGTCCCTAA
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       FN10m

  5371 GGGGTCCCTGGTATCGGTGTTCCGGGTATCGGCGTCCCAGGTAAAGGCGTCCCGGGTATTGGGGTTCCGGGAATTGGTGTACCAGGAATTGGTGTTCCTG 5470
       G  V  P  G  I  G  V  P  G  I  G  V  P  G K G V P G I G V P G I G V P G I  G  V  P  G
       CCCCAGGGACCATAGCCACAAGGCCCATAGCCGCAGGGTCCATTTCCGCAGGGCCCATAACCCCAAGGCCCTTAACCACATGGTCCTTAACCACAAGGAC
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       FN10m

  5471 GCATCGGGGTCCCGGGAAAAGGTGTACCGGGCATTGGAGTACCTGGAATTGGCGTTCCAGGCATTGGTGTTCCGGGAATTGGCGTTCCGGGCAAGGGAGT 5570
         I  G  V  P  G  K  G  V  P  G  I  G  V P G I G V P G I G V P G I G V P G  K  G  V 
       CGTAGCCCCAGGGCCCTTTTCCACATGGCCCGTAACCTCATGGACCTTAACCGCAAGGTCCGTAACCACAAGGCCCTTAACCGCAAGGCCCGTTCCCTCA
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       FN10m

  5571 TCCGGGTATCGGTGTACCAGGTATTGGCGCTAGCTTCGTGAGCGATGTGCCGCGCGATCTGGAAGTGGTGGCGGCGACCCCGACCAGCCTGCTGATTAGC 5670
        P  G  I  G  V  P  G  I  G  A  S  F  V  S D V P R D L E V V A A T P T S L  L  I  S  
       AGGCCCATAGCCACATGGTCCATAACCGCGATCGAAGCACTCGCTACACGGCGCGCTAGACCTTCACCACCGCCGCTGGGGCTGGTCGGACGACTAATCG
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       FN10m

  5671 TGGGATGCGCCGGCGGTGACCGTGCGCTATTATCGCATTACCTATGGCGAAACCGGCGGCAACAGCCCGGTGCAGGAATTTACCGTGCCGGGCAGCGCGA 5770
       W  D  A  P  A  V  T  V  R  Y  Y  R  I  T Y G E T G G N S P V Q E F T V P  G  S  A  S
       ACCCTACGCGGCCGCCACTGGCACGCGATAATAGCGTAATGGATACCGCTTTGGCCGCCGTTGTCGGGCCACGTCCTTAAATGGCACGGCCCGTCGCGCT
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       FN10m

  5771 GCACCGCGACCATTAGCGGCCTGGCGCCGGGCGTGGATTATACCATTACCGTGTATGCGGTGACCGGCCGCGGCGATAGCCCGGCGAGCAGCGCGCCGAT 5870
         T  A  T  I  S  G  L  A  P  G  V  D  Y T I T V Y A V T G R G D S P A S S  A  P  I 
       CGTGGCGCTGGTAATCGCCGGACCGCGGCCCGCACCTAATATGGTAATGGCACATACGCCACTGGCCGGCGCCGCTATCGGGCCGCTCGTCGCGCGGCTA
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       FN10m

  5871 TAGCATTAACTATCGCACCGCTAGCGTGCCAGGAATTGGGGTCCCGGGTATTGGCGTCCCGGGCAAAGGTGTCCCGGGCATCGGTGTCCCGGGTATTGGC 5970
        S  I  N  Y  R  T  A  S  V  P  G  I  G  V P G I G V P G K G V P G I G V P  G  I  G  
       ATCGTAATTGATAGCGTGGCGATCGCACGGTCCTTAACCCCAGGGCCCATAACCGCAGGGCCCGTTTCCACAGGGCCCGTAGCCACAGGGCCCATAACCG
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       FN10m

  5971 GTTCCGGGGATCGGAGTCCCGGGGATTGGCGTGCCGGGCAAAGGTGTTCCGGGCATTGGTGTTCCGGGCATCGGTGTGCCAGGAATCGGGGTACCAGGTA 6070
       V  P  G  I  G  V  P  G  I  G  V  P  G  K G V P G I G V P G I G V P G I G  V  P  G  I
       CAAGGCCCCTAGCCTCAGGGCCCCTAACCGCACGGCCCGTTTCCACAAGGCCCGTAACCACAAGGCCCGTAGCCACACGGTCCTTAGCCCCATGGTCCAT
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       FN10m

  6071 TCGGCGTACCGGGCAAAGGGGTCCCAGGTATTGGCGTGCCGGGAATTGGAGTGCCAGGGATTGGCGTACCAGGCATTGGGGTGCCTGGCAAAGGCGTGCC 6170
         G  V  P  G  K  G  V  P  G  I  G  V  P G I G V P G I G V P G I G V P G K  G  V  P 
       AGCCGCATGGCCCGTTTCCCCAGGGTCCATAACCGCACGGCCCTTAACCTCACGGTCCCTAACCGCATGGTCCGTAACCCCACGGACCGTTTCCGCACGG
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       FN10m

  6171 GGGTATTGGAGTGCCGGGGATTGGTGTTCCGGGGATTGGTGTACCGGGGATCGGCGTACCTGGCAAAGGTGTTCCGGGTATTGGCGTACCGGGCATTGGT 6270
        G  I  G  V  P  G  I  G  V  P  G  I  G  V P G I G V P G K G V P G I G V P  G  I  G  
       CCCATAACCTCACGGCCCCTAACCACAAGGCCCCTAACCACATGGCCCCTAGCCGCATGGACCGTTTCCACAAGGCCCATAACCGCATGGCCCGTAACCA



       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       FN10m

  6271 GTACCGGGTATTGGCGTGCCTGGGATTGGCGTGCCTGGCAAGGGGGTCCCGGGCATTGGCGTGCCGGGCATCGGCGTACCGCTCGAGTAATAA 6363
       V  P  G  I  G  V  P  G  I  G  V  P  G  K G V P G I G V P G I G V P L E *  *
       CATGGCCCATAACCGCACGGACCCTAACCGCACGGACCGTTCCCCCAGGGCCCGTAACCGCACGGCCCGTAGCCGCATGGCGAGCTCATTATT
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       FN10m



Plasmid map for aECM protein (RGDm): 

 

 

 

 

 

 

M13 origin 12...467
F1 ori 29...335

T7 4984...5003
LacO 5003...5025

RGDm 6136...5077

RGDm
6294 bp

KanR 1375...563

ColE1 origin 1421...2103



   159 ATGATGGCTAGCATGACTGGTGGACAGCAAATGGGTCACCACCACCACCACCACCATGATGATGATGATAAACTCGACGTGCCAGGCATTGGTGTGCCTG 258
       M  M  A  S  M  T  G  G  Q  Q  M  G  H  H H H H H H D D D D K L D V P G I  G  V  P  G
       TACTACCGATCGTACTGACCACCTGTCGTTTACCCAGTGGTGGTGGTGGTGGTGGTACTACTACTACTATTTGAGCTGCACGGTCCGTAACCACACGGAC
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       RGDm

   259 GAATTGGAGTTCCAGGGAAAGGTGTTCCGGGTATCGGGGTGCCGGGCATTGGTGTCCCGGGAATTGGCGTCCCGGGTATTGGCGTGCCGGGGAAAGGCGT 358
         I  G  V  P  G  K  G  V  P  G  I  G  V P G I G V P G I G V P G I G V P G  K  G  V 
       CTTAACCTCAAGGTCCCTTTCCACAAGGCCCATAGCCCCACGGCCCGTAACCACAGGGCCCTTAACCGCAGGGCCCATAACCGCACGGCCCCTTTCCGCA
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       RGDm

   359 GCCGGGTATCGGCGTTCCGGGCATTGGAGTACCGGGCATCGGCGTACCTGGTATCGGCGTGCCAGGTAAAGGCGTGCCGGGCATTGGTGTACCAGGGATT 458
        P  G  I  G  V  P  G  I  G  V  P  G  I  G V P G I G V P G K G V P G I G V  P  G  I  
       CGGCCCATAGCCGCAAGGCCCGTAACCTCATGGCCCGTAGCCGCATGGACCATAGCCGCACGGTCCATTTCCGCACGGCCCGTAACCACATGGTCCCTAA
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       RGDm

   459 GGGGTCCCTGGTATCGGTGTTCCGGGTATCGGCGTCCCAGGTAAAGGCGTCCCGGGTATTGGGGTTCCGGGAATTGGTGTACCAGGAATTGGTGTTCCTG 558
       G  V  P  G  I  G  V  P  G  I  G  V  P  G K G V P G I G V P G I G V P G I  G  V  P  G
       CCCCAGGGACCATAGCCACAAGGCCCATAGCCGCAGGGTCCATTTCCGCAGGGCCCATAACCCCAAGGCCCTTAACCACATGGTCCTTAACCACAAGGAC
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       RGDm

   559 GCATCGGGGTCCCGGGAAAAGGTGTACCGGGCATTGGAGTACCTGGAATTGGCGTTCCAGGCATTGGTGTTCCGGGAATTGGCGTTCCGGGCAAGGGAGT 658
         I  G  V  P  G  K  G  V  P  G  I  G  V P G I G V P G I G V P G I G V P G  K  G  V 
       CGTAGCCCCAGGGCCCTTTTCCACATGGCCCGTAACCTCATGGACCTTAACCGCAAGGTCCGTAACCACAAGGCCCTTAACCGCAAGGCCCGTTCCCTCA
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       RGDm

   659 TCCGGGTATCGGTGTACCAGGTATTGGCGCTAGCTATGCTGTCACTGGCCGTGGAGACAGCCCCGCAAGCAGCGCACCAATTGCGGCTAGCGTGCCAGGA 758
        P  G  I  G  V  P  G  I  G  A  S  Y  A  V T G R G D S P A S S A P I A A S  V  P  G  
       AGGCCCATAGCCACATGGTCCATAACCGCGATCGATACGACAGTGACCGGCACCTCTGTCGGGGCGTTCGTCGCGTGGTTAACGCCGATCGCACGGTCCT
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       RGDm

   759 ATTGGGGTCCCGGGTATTGGCGTCCCGGGCAAAGGTGTCCCGGGCATCGGTGTCCCGGGTATTGGCGTTCCGGGGATCGGAGTCCCGGGGATTGGCGTGC 858
       I  G  V  P  G  I  G  V  P  G  K  G  V  P G I G V P G I G V P G I G V P G  I  G  V  P
       TAACCCCAGGGCCCATAACCGCAGGGCCCGTTTCCACAGGGCCCGTAGCCACAGGGCCCATAACCGCAAGGCCCCTAGCCTCAGGGCCCCTAACCGCACG
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       RGDm

   859 CGGGCAAAGGTGTTCCGGGCATTGGTGTTCCGGGCATCGGTGTGCCAGGAATCGGGGTACCAGGTATCGGCGTACCGGGCAAAGGGGTCCCAGGTATTGG 958
         G  K  G  V  P  G  I  G  V  P  G  I  G V P G I G V P G I G V P G K G V P  G  I  G 
       GCCCGTTTCCACAAGGCCCGTAACCACAAGGCCCGTAGCCACACGGTCCTTAGCCCCATGGTCCATAGCCGCATGGCCCGTTTCCCCAGGGTCCATAACC
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       RGDm

   959 CGTGCCGGGAATTGGAGTGCCAGGGATTGGCGTACCAGGCATTGGGGTGCCTGGCAAAGGCGTGCCGGGTATTGGAGTGCCGGGGATTGGTGTTCCGGGG 1058
        V  P  G  I  G  V  P  G  I  G  V  P  G  I G V P G K G V P G I G V P G I G  V  P  G  
       GCACGGCCCTTAACCTCACGGTCCCTAACCGCATGGTCCGTAACCCCACGGACCGTTTCCGCACGGCCCATAACCTCACGGCCCCTAACCACAAGGCCCC
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       RGDm

  1059 ATTGGTGTACCGGGGATCGGCGTACCTGGCAAAGGTGTTCCGGGTATTGGCGTACCGGGCATTGGTGTACCGGGTATTGGCGTGCCTGGGATTGGCGTGC 1158
       I  G  V  P  G  I  G  V  P  G  K  G  V  P G I G V P G I G V P G I G V P G  I  G  V  P
       TAACCACATGGCCCCTAGCCGCATGGACCGTTTCCACAAGGCCCATAACCGCATGGCCCGTAACCACATGGCCCATAACCGCACGGACCCTAACCGCACG
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       RGDm

  1159 CTGGCAAGGGGGTCCCGGGCATTGGCGTGCCGGGCATCGGCGTACCGCTCGAGTAATAAA 1218
         G  K  G  V  P  G  I  G  V  P  G  I  G V P L E * *
       GACCGTTCCCCCAGGGCCCGTAACCGCACGGCCCGTAGCCGCATGGCGAGCTCATTATTT
       >>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>>
       RGDm


